90 SI CT(Q Conectados pela ciéncia ==-

ALY ~—. 16,17 e 18 de dezembro de 2020 BEM INSTITUTO FEDERAL
SI.':"mII"I?I'IO de InICI'ag_ao Bento Gongalves/RS MW Rio Grande do Sul
Cientifica e Tecnolégica

ANALISE GENETICA EM MILHO CRIOULO PARA A PRODUC/T\O DE SILAGEM USANDO O
MaizeGDB

Gabriela Cenedeze?, Gabriela Dickmann Supptitz?, Leticia Aparecida dos Santos Rosa', Noryam
Bervian Bispo!”
*QOrientador(a)

lInstituto Federal de Educacdo, Ciéncia e Tecnologia do Rio Grande do Sul (IFRS) - Campus
Sertdo. Sertao, RS

O milho possui uma ampla variabilidade genética e o conhecimento desta variabilidade se torna
importante ao se buscar alternativas de cultivos aos agricultores. As variedades crioulas como o
préprio nome ja diz, sdo aquelas ja adaptadas ao local de cultivo, e que apresentam algumas
vantagens quando comparadas com as variedades hibridas, como é o caso da rusticidade, maior
tolerancia as intempéries, maior producdo de matéria seca e altos teores de amido no
endosperma, apesar da pouca produtividade. No entanto, a principal vantagem destas
variedades estd em o produtor ter a prépria semente de uma safra para a outra, diminuindo
custos na aquisicao deste insumo, além de ser uma boa alternativa para a producgao de silagem
com uma boa produgdo de matéria seca e outras caracteristicas importantes como mencionado
anteriormente. O conhecimento do teor da variabilidade genética dos milhos crioulos cultivados
nas regioes analisadas é importante para diagnosticar a situacao deste tipo de cultivo alternativo,
e é nesse intuito que as andlises moleculares sdo importantes, pois fornecem uma maior
confianca do diagndstico da situacdo, permitindo acessar o genétipo dos individuos sem a
influéncia do ambiente, fornecendo maior confiabilidade dos resultados. O projeto teve inicio
com uma revisao bibliografica dos principais trabalhos na area de domesticagdao do milho, em
seguida com o estudo de artigos on line no site do Genoma do Milho (MaizeGDB, 2020), com a
selecdo de genes que expressassem caracteristicas morfoldgicas e bioquimicas de interesse
econdmico, realizada a avaliagdo dos primers existentes e desenho de novos primers com as
caracteristicas dos genes selecionados. Devido a pandemia ndo foram realizadas as praticas até
o momento, mas quando possivel as sementes serdo semeadas em papel germitest, realizada a
extracdo do DNA e apds isso os dados serdo analisados através da técnica da Reacdo em Cadeia
da Polimerase (PCR). Espera-se diagnosticar a variabilidade genética das variedades crioulas de
milho nas regides coletadas bem como a similaridade dos gendtipos indicando um parentesco
entre as populacdes, além de ser uma pesquisa inicial para futuros estudos de mesmo ambito.
Até o momento os objetivos foram alcancados devido a importancia analisada na revisdo
bibliografica, bem como na confeccdo dos primers e estudo das caracteristicas desejaveis para a
producdo, servindo de base para pesquisas futuras e continuidade do projeto.
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